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Resumo

A raca Brava de Lide distingue-se de todas as demagas bovinas por ser a
anica que comecou a ser selecionada com base aotarapsicologico bravura, ao
contrério de todas as restantes que foram sendoi@@hdas com o objetivo de obter
essencialmente carne ou leite.

Para qualquer raca que queira melhorar geneticanaégum caracter, prevenir a
perca de variabilidade genética ou ainda a suagidj € importante estar incluida num
Programa de Melhoramento Genético ou de ConservBgientre as varias acdes que
se devem desenvolver no ambito de um programa ldeasee/ou de conservacgao, a
caracterizacao genética por analise demograficaeneial.

Neste trabalho foram analisados varios parametowdraficos a partir da base
de dados da Associacdo Portuguesa de Criadoresides e Lide (APCTL) com um
namero total de 144292 animais. Destes parametooenpos destacar os valores
obtidos para o intervalo de geracgdes (7,87 ana)naanguinidade (6,6%), o tamanho
efetivo da populacéo (29), o niumero efetivo de &dudes conhecidos (296,02) e de

ascendentes conhecidos (255,38).

Palavras-Chave: Raca Brava de Lide; Demografiac@el Conservacao.



Abstract

Genetic Characterization by Demographic Analysis othe
Breed Brava de Lidein Portugal

The breed Brava de Lide is distinguished, fromo#iller breeds, because it was
the first that began to be selected based on thehpkogical character bravery on the
opposite of all the others, which have been saleetgh the purpose of obtaining,
essentially, meat or milk.

For any race that wants genetically improve anyaittar, prevent a loss of the
genetic variability or its extinction, it is impaurit to be included in a Preservation or
Genetic Improvement Programme. Between the va@agtisns that must be developed,
in the ambit of a selecting and/or preservatiorgmomme, the genetic characterization,
by demographic analysis, is essential.

In this study, we analyzed several demographicrparars from the database of
the Portuguese Association of Bullfighting Bull Bders (APCTL) with a total number
of 144292 animals. From all these parameters wepoart out the values obtained for
the generation interval (7,87 years), inbreeding (%), the effective size of the
population (29), the effective number of the knofwaonders (296,02) and the known
ascendants (255,38).

Key-Words: Brava de Lide breed; Demography; SedectiPreservation.
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Introducao

Desde os primordios da existéncia do Homem qudaadas e 0S animais sempre
foram utilizados como fonte de alimento.

A competicdo pelas mesmas zonas e recursos per gastcivilizacdes, levando a
gue 0S mesmos espacos tivessem de ser partill@miaiziu a domesticacdo dos animais.
O Crescente Feértil foi a primeira regido de donsagtio de animais. Apos este processo de
domesticacdo, comecaram-se a aperfeicoar deterasindécnicas que levaram ao
desenvolvimento da agricultura. Todo este proceassou por varias etapas ao longo de
uma época que se veio a denominar por NeoliticeteDeodo, o primeiro animal a ser
domesticado foi a cabra, ha cerca de 12000 anoslot®e seguido a ovelha e
posteriormente a vaca, ha cerca de 9000 anos. & for dos Ultimos animais a ser
domesticado, embora este processo tenha sido teastanultaneo ao da vaca. Mais tarde,
noutras regides, comecaram a ser domesticadas remas de bovinos — bovino africano
(Nordeste de Africa) e o zebu — Vale do Indu (Hegaeira e Almeida, 2005).

No decorrer do processo de domesticagdo, 0 Homeni@®ou durante milhares
de anos os animais e plantas que mais o favoreai@msé a nivel alimentar (leite, carne,
sementes...) mas também a nivel de outros recursos kEoe peles. Esta atividade levou
inevitavelmente a alteracfes significativas na tieaéle todos estes animais e plantas até
aos dias de hoje (Beja-Pereira e Almeida, 2005; £ a2002).

Com o crescimento demogréfico, técnicas de agujligenética e por sua vez de
biotecnologia, surgiram com o intuito de acomparghaorresponder as suas necessidades
e exigéncias. No entanto, apesar destas técniceygm proporcionar algo de positivo,
podem também prejudicar no caso de serem maladde, homeadamente a nivel do
enorme patrimonio genético de cada raca, populagdeariedade de animais e plantas,
podendo causar a sua extingao.

Embora Portugal tenha uma area reduzida, as cawigdafoclimaticas variam
bastante de regido para regido, o que permitioragol do tempo desenvolver e selecionar
racas de animais que melhor se adequavam as cesdigdregido onde habitavam. Esta
pode ser a explicacdo para a enorme variedadegds aatoctones existentes atualmente.
Sao reconhecidas em Portugal 15 racas autéctortesva®s, 3 de equinos, 1 de asininos,

3 de suinos, 15 de ovinos, 6 de caprinos e 4 dedgabs. No entanto, muitas destas ja tém



um reduzido numero de exemplares, levando a peedalivkrsidade genética e por
conseguinte, ao aumento do risco de extin¢cdo. alrtem grande parte do seu territério
direcionado para a producdo animal, visto que am@damente 42% da area total é
encarada como superficie agricola atil. Deste maslmacas autoctones portuguesas fazem
indubitavelmente parte do patrimonio historico Bural do pais, bem como do meio rural,
onde s&o estas a causa da fixacado de determinaplasgdes e manifestacdes de caracter
gastronOmico, social e cultural. A producdo destagas autOctones caracteriza-se
essencialmente por sistemas extensivos. Torna-sin ade maxima importancia o
conhecimento do patriménio genético de cada raga pae se possam estabelecer
estratégias de conservacao (Caroéhal, 2008; Gamat al, 2008)

A criacdo de bovinos de raca Brava de Lide originma grande diversidade de
“linhas genéticas” (encastes) que divergem nao a® qaracteres morfolégicos, como
também em caracteres de comportamento (Cefiah, 2005). Esta diversidade pode ser
justificada pelos diferentes critérios de selegd® fgram adotados até aos dias de hoje.

Os estudos genéticos que tém sido desenvolviddsogmos, tém contribuido para
a investigacdo e compreensdo das migracdes daiespar ocorreram no passado e a
influéncia que o Homem teve na diversidade genétigstente atualmente. Varios sdo os
autores que tém investigado, entre outras, a \ihdiatle genética na raca Brava de Lide,
assim como nos respetivos encastes, de modo aegpessam completar determinadas
informacdes e essencialmente se possam definirdamed tomar na conservacao genética
desta raca (Cafidt al.,2001; Beja-Pereirat al.,2006; Pellecchiat al.,2007).

O principal objetivo deste trabalho, consiste emacarizar geneticamente a raca
Brava de Lide por analise demografica, de formpagaa as decisdes a tomar no ambito do
seu Programa de Conservacdo e Melhoramento Gergtiomal, contribuindo para uma

gestdo mais eficaz da variabilidade genética da rac



1. Revisao Bibliografica

1.1. Bovinos

Os primeiros bovinos a serem domesticados, estntas ha cerca de 9000 anos,
descendiam do auroquBds primigeniusna regido do Crescente Fértil e Vale do Indus
(atualmente Paquistdo) e originaranBos taurus(gado taurino) eBos indicus(gado
zebuino). Estes exemplares passaram por um prodessglecdo ao longo dos séculos, o
que originou ndo sO novas caracteristicas, combéanmo aparecimento de novas racas.
Estes animais estendiam-se por uma vasta areaebmiwndial, passando pela Europa,
norte de Africa, Médio Oriente, Asia Central e ln@Beja-Pereira e Almeida, 2005).

Inicialmente os bovinos eram utilizados como fagealimento, no entanto com o
desenvolver da civilizacdo, estes passaram tambséer atilizados na agricultura, como
forca de tracdo, pelo que passaram a ser selec®pada a forga e tamanho corporal, pois

pretendiam-se animais mais fortes e maiores.

1.1.1. Criacao da raca Brava de Lide no mundo

A criacdo da raca Brava de Lide no mundo é dequéati interesse, pois esta € uma
raca muito pouco explorada a nivel mundial. Podeesiingir as suas areas de criagcao a
Peninsula Ibérica, sul de Franca, México, Amériedina e California (Grave, 2000).
Embora pouco explorada, nos paises onde de faddiéional a sua exploracéo existe um
elevado numero de animais e esta fora de riscotitgz@o. Por exemplo, Portugal conta
com 8398 fémeas e Espanha 120000 fémeas (APCTRB; Ratriguezt al, 2009) e para
gue houvesse risco de extingdo, o numero de férmeagsie ser menor que 7000.

Na Peninsula Ibérica, de onde é originaria esta, radradicdo da criacdo deste
animal é antiga e bastante ampla. Em Franca, egoegla primeira introdugcéo de bovinos
da raca Brava de Lide da-se em 1869, provenierde€adta Navarra na ganadaria de
Hubert Yonnet. Viria-se assim a formar uma dasasastindacionais, e por sua vez
autoctone francesa, designada por Casta Camar@eesdao onde estava instalada esta

ganadaria) (Cossio, 1988). Posteriormente houvedant&o de outras castas como a de



Cabrera, Jijona, Vasquefia e Vistahermosa. Ja b dim 1940, esta ganadaria recebe
animais de Pinto Barreiros (LOpez del Ramo, 2002).

No continente Americano, € na América Latina queassiste a uma maior
expressividade da raca Brava de Lide. Em 1923 fommoduzidos os primeiros
exemplares na Col6bmbia, com sete sementais de Satuma e trés de Veragua. Apés a
sua evolucdo até aos dias de hoje, assiste-sedanprédncia do encaste Domecq. Ao
contrario da Colémbia, no Equador predominam bavide Domecq, Atanasio, Nufiez,
Baltasar Iban e muito pouco de Santa Coloma. NG,Renbora com pouca expressao, 0s
bovinos de Lide descendem de Santa Coloma, assim na Venezuela, onde este encaste
€ 0 mais presente (Montesinhos, 1997). O Méxicop&ie que detém a ganadaria mais
antiga do mundo, predominando animais dos encdst8siltillo e Santa Coloma e onde ha

uma grande tradicdo tauromaquica (Montesinhos, ;N@rd, 2010).

1.2. Raca Brava de Lide

1.2.1. Origem, histéria e evolugao

Desde sempre que o toiro é alvo de uma grande achwipor parte do Homem.
Basta observar todas as aplicacbes que este atémalna cultura de determinadas
civilizagdes, principalmente mediterranicas. Opeigs através do boi Apis, simbolizando
o Deus da fecundidade e abundancia, os gregos adona simbolismo na imagem de
Poseidon, a virilidade em Dionisio e ainda Zeus@é&cia antiga, o papel importante que
este tinha em jogos, assim como na Roma impenah@u, 2001).

Tal como todos os bovinos, o toiro bravo tem origem géneroBos mais
concretamente nBos taurus primigeniusEste destacou-se das restantes racas por ser o
Unico que sofreu alteracdes com base num carasitmifyico de agressividade (bravura).
Apo6s cruzamentos entre o Uro da Asia Cen®als(taurus celticys o Uro do Egito e do
norte de Africa Bos taurus africanyse de mutacdes, originou-seBos taurus ibericus
Qualquer bovino autdctone que registasse indiceagiessividade consideraveis, era
selecionado (Lucas, 2010).

A partir de meados do século XVIII, as castas deaNa, Castela e Andaluzia

comecaram a fixar 0os seus caracteres, 0s quaxisguegram ou evoluiram de acordo com



0 gue era exigido no toureio. Tal ndo aconteceu aarasta Portuguesa. Em Portugal era
ainda muito vivido o combate entre cavalo e toi @divertimento com os caes de fila, o
que promoveu um toiro corpulento, poderoso, comme@rmuito desenvolvida e com
tendéncia a mansidao. Adicionalmente, possivezsaonentos com a raca Galega e o facto
da modalidade de “toureio” praticada na altura edmir que fosse de outra forma,
levaram a que estes caracteres se fixassem (L 2@H3).

E ja no fim do século XIX que em Portugal se comeeasistir & mudanca no toiro
de Lide, passando este a apresentar niveis maiguades de bravura, nobreza e
amplitude de investida. Embora a criagdo deste tavio se concentrasse nos campos do
Mondego, Golega, Alentejo e Vila Franca de Xiraneste ultimo (em Pancas) que o
processo seletivo e evolutivo comeca. A presencaadgue espanhol na raca Brava de
Lide em Portugal apenas tinha tido pequenas imérééas, até que José Pereira Palha
Blanco, em 1883, cruza um toiro de Concha Y Sierpasteriormente trés de Miura com
120 vacas portuguesas devidamente escolhidas. t& gaqui muitos outros ganadeiros
cruzaram animais de casta Portuguesa com animamstie espanhola, levando (a excecéo
de duas ganadarfaginda existentes) a substituicdo desta pela castmluza (ramo
Vistahermosa) (Lucas, 2010).

1.2.2. Caracteristicas da Raca

1.2.2.1. Castas Fundacionais

Os primeiros bovinos bravios estavam agrupadosifaredtes regides e repartidos
pelos respetivos proprietarios. Assim, as primedi@sgas viriam a receber o nome destas
regibes onde estes bovinos habitavam, nomeadamiéatarra, Castela, Mancha,
Andaluzia, Ribatejo e Camarga. Situados em plermulgeXV e XVI, estas sdo as
primeiras referéncias histéricas de ganadarias. deanbem qualquer conhecimento de
castas e métodos de selecdo, assiste-se até &m X¥¢ll a organizacdo das ganadarias
bravas e fixacdo dos caracteres de bravura e ralDszganadeiros comegaram a entender
a selecdo da bravura nas suas vacadas como um gmrmberesse, pois, para além da

exploracdo comercial, estes obtinham nome e impueécom os exemplares que eram

! Vaz Monteiro (fundada em 1840) e Irméos Dias (&ittaiem 1976 aos herdeiros de Norberto
Pedroso)



lidados com éxito. Assim, € também nesta alturasgupopularizam os festejos taurinos
com obediéncia a determinadas regras e se assistgmanudanca na criagdo do toiro
bravio, transformando-o em toiro de Lide (exem@aile estampa harmoniosa, bravos e
poderosos). A cada ganadaria é designado um feraoc@ da casa assinalada a fogo na
pele de cada exemplar), uma divisa (faixas colericlan a cor da casa) e um sinal de
orelhas distintivas (cortes nas orelhas) (Caftdl 2005; Lucas, 2010).

Assim nascem aquelas que foram consideradas as ¢astlacionais, conforme se

apresenta nkigura 1:

Figura 1 — Origem geogréfica das castas fundadora® toiro de Lide (Séc. XVI — XVIII) (Jiménez,
2007)

Apresentam-se de seguida as castas fundacionagrdale Lide, também representadas
naFigura 2:
= Casta Navarra — No ano de 1550, surgem as primeaf@séncias de
ganadarias bravas.
= Casta Castelhana — Tem trés sub-castas:
o Colmenereiia (zona de Colmenar)
o Jijona (regido Manchega, desenvolvida por MiguséJhjon)

0 Morucha (regido de Salamanca)



» Casta Francesa — Apresenta duas sub-castas na sabdo pais:
0 Landesa
o Camarguesa
= (Casta Andaluza — Tem quatro sub-castas na regiAoauzia:
o Cabrera, desenvolvida por Rafael José Cabrera comas dos
frades cartuxos e dominicanos (1740), Miura
o Gallardo, desenvolvida por Francisco Gallardo, $eame a de
Cabrera, no entanto diferente a nivel morfolégieablo Romero),
Partido Resina
o Vasquefia, desenvolvida por Vicente José Vazqueagua
o0 Vistahermosa, desenvolvida pelo Conde de Vistahssneode onde
derivam a maioria dos encastes atuais.
= (Casta Portuguesa — O gado bravio em Portugal asseassencialmente
em quatro zonas — campos do Mondego, Golega, Vdack de Xira e
Alentejo (Jiménezet al, 2007; Lucas, 2010).

1. MORUCHA
CASTELLANA 5. GALLARDO
(Secula XVI) (Seculo XVIIT)
(Navarra x
)

2, JIJONAY TOROS

DE LA TTERRA
{Sécule XVT)

/)
'I
(Século XVIT)

e

6. VISTAHERMOSA
(Século XVIIT)

7. VAZQUENA
(Siéculo XVTIO)
[ 1 Vistahermosa)

Figura 2 - Castas fundacionais do toiro de Lide (Uidn de Criadores de Toros de Lidia, 2011)




Das castas mencionadas, a Unica que se manteaesatiias de hoje foi a andaluza
(tronco Vistahermosa) que por substituicdo diretacmzamentos sucessivos absorveu as
restantes. No entanto, € possivel encontrar, emt@yveespecificos, a francesa e a
portuguesa (Jimeéneet al, 2007; Lucas, 2010).

Determinados grupos destes animais da raca Brataddecom a mesma origem
genética, caracteristicas zootécnicas e comportamesemelhantes, presentes numa ou
em varias ganadarias distintas denominam-se past®w Grupos estes que se foram
formando por selecédo direta (a partir das castadaftionais) ou por cruzamentos entre
eles. Atualmente estes encastes derivam essenoctalrde quatro sub-castas, todas elas
descendentes da casta andaluza (Lucas, 2010):

* Sub-casta Cabrera (encaste Miura) — Caracterizadarpmais de grande
porte, longilineos, pescoco largo, pelagem var{pdedominando o negro) e
cornea desenvolvida. Apesar do seu tamanho, da pamtvista carnico

possui uma ma conformacéo.

* Sub-casta Gallardo (encaste Pablo Romepo Partido Resina) —
Representada por animais corpulentos, de bom t(apresentacédo), cabeca
desenvolvida, geralmente com pelagens negrasnbastamalhadas, cornea
em forma de gancho e murrilho desenvolvido. Boafaramacao carnica,

com grande desenvolvimento ésseo e de pele fina.

» Sub-casta Vasquefia (encaste Veragua em PrietoQhd,l&oncha y Sierra
e Fernando Palha) — Caracterizada por um tamanluiomeéxtremidades
curtas, cérnea desenvolvida, bom trapio e com emowariedade de

pelagens. Morfologia adequada para a lide.
» Sub-casta Vistahermosa, encastes:

Murube-Urquijo — Caracterizado por animais grandelg cabeca

volumosa, com uma cérnea desenvolvida e pelagem.neg

Contreras — Caracterizado por animais de tamanispsirés (pequenos e
grandes) com cabeca e coOrnea pouco desenvolvigtegeRs negra e
castanha.



Saltillo — Caracterizado por animais brevilineasdipométricos de cabeca
grande e coOrnea pouco desenvolvida. Tamanhos es pesalios.

Apresentando pelagens cardena ou negra.

Santa Coloma — Caracterizado por animais pequessrpuéleto e pele
fina), cabeca pequena, cOrnea pouco desenvolvidelagens negra ou

cardena.

Albaserrada — Caracteristicas muito préximas aSalgllo, mas podem
variar os perfis e deste modo aparecer animaisaairacas estreitas mas

com corneas mais desenvolvidas e ofensivas.

Urcola — Tamanho e pesos médios, com coOrneas d#gielas, com maior
desenvolvimento do ter¢o anterior, extremidadetasuPelagens negras e

castanhas.

Ibarra-Parladé — encaste que mais proliferou, maigio novos encastes
como, Domecq, Conde la Corte, Carlos Nufiez, Toakst Atanazio,

Pedrajas, Tamaron e Gamero Civico (Jiméegal, 2007; Lucas, 2010).

A Figura 3 apresenta alguns dos encastes mencionados antamtermestando

patente a diversidade morfologica do toiro de Lide.

onde de la Corte Miura Maria Montalvo

Figura 3 - Diversidade morfologica no toiro de Lidg(Garcia, 2008)
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1.2.2.2. Padréo da Raca

A raca Brava de Lide, tal como referido anteriorteerpossui uma grande
diversidade genética. De tal modo que, embora ocipal critério de selecdo seja a
bravura, este animal apresente as mais variadaggrs, tipos de cérnea e andamentos,
entre tantos outros aspetos. E no entanto possfielr o toiro bravo como um animal de
acentuado dimorfismo sexual, elipométrico, acerdwdasenvolvimento muscular e grande
atividade dinamogénica (Lucas, 2010).

A sua idade pode definir varias fases da sua @dan meses este é considerado um
bezerro e com um ano um Afojo, onde se verificaesedvolvimento do aparelho
digestivo ruminante e mudancas a niveis hormoRaim dois anos, € definido como um
Eral, comecando a notar-se um comportamento eno @ apcrescimento dos cornos. Com
trés anos considera-se um Novilho ou Utrero e ddeseréncia de mudancas acentuadas,
nomeadamente no desenvolvimento muscular, jogasager, associado a isto, pequenas
lutas entre machos, notando-se também comportameptrxificos, caminhando
calmamente pelos pastos e muitas horas a rumioafir®, a partir dos quatro anos, um
Toiro, animal adulto (cada vez mais solitario)meihntando-se bastante, dando origem a
um grande desenvolvimento muscular e adiposo. fa idede que se notam hierarquias de
grupos consolidadas e também lutas entre machasr(Udie criadores de toros de lidia,
2013c).

A nivel geral o toiro pode ser definido pelos satgs parametros:

= Corpuléncia: Animais volumosos, com esqueleto fihaymonioso e
equilibrado, ostentando pesos que rondam os 5@D &@ para machos e
fémeas, respetivamente.

= Pele e Mucosas: A pele, quando comparada com owcas de regime
extensivo, é pouco desenvolvida. As mucosas sdmass(existindo alguns
exemplares com mucosas brancas).

= Pelagem: A variedade de pelagens existentes naBema de Lide é
imensa, no entanto ha um claro predominio da pelagegra. Além da
casta mais comum (caso da negra), detetam-se pslagastanhas,
salgadas, malhadas. Existem outras denominacOpslagens exclusivas
desta raca, como ensabanado, jabonero, albaltauré 4)

= Andamentos: Faceis, enérgicos e corretos.
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= Temperamento: Nervoso, agressivo e nobre.

= Adaptabilidade: Grande capacidade de adaptacéo.
Se observarmos o animal adulto por regido do corpo:

= Cabeca: Média e fronte larga, assumindo um peufilcgnvexo ou reto,
olhos obliquos vivos cinzentos azulados, bem intptios, cornos finos de
inser¢cdo horizontal e seccgéo elitica, predominameforma de gancho
(mas muitas variantes) e orelhas pequenas e beenidias, de pelos
compridos. Nas vacas a cabeca € maior e estragitacOmea igualmente
alargada, fina e de direcao diversa.

» Pescoco: Bem ligado, flexivel, com barbela redugidaais musculado em
machos do que em fémeas.

= Cernelha: Pouco saliente e larga.

= Peito: Bem destacado, com o costado bem arqueado.

» Regido dorso-lombar: Reta, horizontal, com boaclgaa garupa e bem
musculada (machos).

= Ventre: Pouco volumoso.

= Garupa: Mais comprida que larga, com tendénciaga@izontalidade.

= Nadega: Bem descida e convexa.

= Coxa: Forte e musculada.

= Cauda: Fina e de média insercéo.

= Ubere: Bem implantado, coberto de pelos grandems.f

= Membros: Finos, bem proporcionados e aprumados, admulacdes
fortes, unhas lisas, rijas e bem unidas.

De modo geral, pode-se referir que o0 antepassadwido Bravo de Lide foi
substituido por um animal de silhueta recortadde gaa, com garupa e lombo
desenvolvidos e de grande precocidade e rendindentarcaca (Grave, 2000; Jiménetz,
al., 2007; Lucas, 2010).

Como ja referido, a raca Brava de Lide possui um@cteristica que nao se
encontra noutras racas bovinas: a enorme variabldidle pelagens, caracteristica desta
raca, embora a mais comum seja a Preta. Dependenelocaste a que pertence e por sua
vez dos seus progenitores, a pelagem pode assifienendes caracteristicas. Wagura 4

€ possivel observar as diferentes pelagens e nespétequéncias. Apenas se apresentam
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nesta figura as mais comuns, pois, devido a enovareedade destas tori-se-ia

impossivel demonstrar o seu tc

B PRETO
B PRETO BRAGADO
B PRETO MULATO
B CASTANHO
B FLAVO
B PRETO LISTAO
B CASTANHO BRAGADO
B SALGADO
FLAVO BRAGADO
B CASTANHO RAIADO
B BORRALHO
MALHADO
B PRETO MALHADO
H RAIADO
SALGADO BRAGADO
m DIVERSOS

Figura 4 - Pelagens da raca Brava de Lide

Tal como ja referido, a pelagem mais comum é aRB,6%) seguida da pelag

Preto Bragado e Preto Mulato (19,5% e 12,3% respagnte

1.2.3. Producao de bovinos em Portug:

Portugal sempre teve tradicdo na producédo de bswendai esta atividade ter 1
grande impacto econémico, nomeadamente em zonaséoadinica fonte de rendimel
do produtor/agricultor. A producdo de bovinos ed¢-se essencialmente pelo Alentej
Litoral Norte, mas também em regides como Centro LitoRibatejo e Oeste, através
regime intensivo ou extensivo. A producdo das ragagdctones em Portugal
particularmente em sistemas extensivos tem a-valia de estas possuirem u
extraordindria apacidade de adaptacdo ao meio onde vivem e deske constituir um;
forma eficiente de utilizacdo de recursos naturéisalimentacdo destes animais
essencialmente de pastagens e forragens, salwesaracoes, onde se recorre a alime

concentradasA criacdo de gado em regime extensivo permitdagiem certas regioes
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fixacdo de populagdo no meio rural, evitando a rntisacdo e com todo este cenério
melhorar ainda a paisagem rural (Rodrigues, 1997).

A criacdo da Raca Brava de Lide em Portugal € teniaada por um regime de
producdo extensivo principalmente no centro e sul pdis (Ribatejo e Alentejo)
verificando-se a presenca de alguns efetivos nase&¢(llha Terceira) e na Beira Baixa.

Esta atividade assume a sua importancia a vanessni

* Econdmico:

o Gerariqueza ao pais através dos diferentes fegmjoinos (corridas
de toiros, novilhadas, esperas e largadas de t@oosadas a corda,
capeia arraiana, entre muitos outros);

o Gera sinergias que beneficiam outros setores diazardo também a
economia do meio rural (industria alimentar animiagddstria
farmacéutica, maquinas agricolas, seguros, comliseconomia
da regiao, etc.);

o Cria emprego nas mais variadas areas (ganadeierapimos,
tratoristas, emboladores, equitadores, transpagadweeterinarios e
Zootécnicos, jornalistas, fotografos, professaresitistas, toureiros,
cavaleiros, etc.) (Unién de criadores de torosdia,|12013a,b).

» Ecoldgico:

0 Riqueza genética: o toiro de Lide possui uma aestugenética
particular.

0 Raca bovina mais antiga do mundo: esta selecani¢@mda antes do
inicio da especializacdo dos bovinos de carne tepasnente de
leite. A documentacdo existente permite tracar igeor da raca
Brava de Lide aos séculos XVI-XVIII (Unién de craads de toros
de lidia, 2013a,b).

o0 Raca dentro de uma raca: o nivel de diferenciagiétga que se
observa entre os encastes é tdo elevado (supégicaoaexistente
entre ragas bovinas europeias) que se poderiadevasiuma raca
dentro de outra (Union de criadores de toros da, [2013a,b).

o Toiro de Lide e Montado: esta raca € criada esaknente em

zonas/campos que se denominam de montados, c@udeela
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Unido Europeia como um espaco agrario de alto vedtural, o que
faz da criagdo deste animal um contributo paraesegovacado da
biodiversidade e manutencdo de um ecossistema .UAicsua
ocupacao abrange 540.000 hectares de montadol abéineo.

o Importancia dos ganadeiros: através da sua atwideeada na
tradicdo e aliado ao respeito pelo meio ambierstiesefavorecem a
biodiversidade da fauna e da flora, limitam o acgxsa construcao
do homem, sdo uma barreira a incéndios pela cdeslampeza e
vigilancia das ganadarias, contribuem para a pras@o de
determinadas espécies que se encontram protegidamovias de
extingdo e coabitam no mesmo ecossistema da raga Be Lide.

o Criacdo do toiro de Lide: fixa populacbes pelaig@ao, postos de
trabalho e embeleza paisagens (Unién de criaderdésrds de lidia,
2013a,b).

e Cultural: A tauromaquia é ainda fonte de inspirag@s mais variadas
vertentes artisticas, como literatura, pintura,ués@, cinema, teatro,
musica, imprensa (jornais, revistas, sites, et@flane ainda determinadas
expressodes taurinas que se utilizam no quotididimo6 de criadores de
toros de lidia, 2013a,b).

Embora a criagdo da raca Brava de Lide tenha tsdaesmvolvéncia, € de salientar
que a criacdo desta raca ndo € economicamentevekngincipalmente quando

comparada com outras espécies pecuarias.

1.2.4. Sistema de Producéo

A producao de gado bravo em Portugal, assim com&gpanha, segue o sistema
tradicional extensivo. As ganadarias sdo herdades gastagens naturais, geralmente de
sequeiro, onde os animais habitam em liberdade dis#lidos por grupos de acordo com
o entendimento de ganadeiro. Geralmente, as vata&s geparadas dos restantes animais,
para cobricdo. A reproducdo destes animais é potanuatural, geralmente entre 20-25
vacas para sementais novos e entre 30-40 para t@sngnprovados (com idades que

oscilam entre 5 e 14 anos). Nota-se facilidadeat® e forte instinto maternal. O tempo
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de gestacdo de uma vaca é de 9 meses e evita-88 gaeas tenham partos nos meses de
maior calor, devido a escassez de pastos nestaasgmpue influenciam diretamente no
crescimento e desenvolvimento do bezerro. Casoimahresteja bem cuidado as vacas
poderao voltar a cio fértil 45 dias apds o partor{iecq y Diez, 1986; Jiméne, al. 2007,
Lucas, 2010; Union de criadores de toros de 12id,3c).

Apds o nascimento dos bezerros, estes permanecdgm das maes até aos 8/10
meses, altura em que sdo separados das maes (dBsnsague-se de imediato um
processo de identificacdo do animal, a ferra. Niarga, qualquer animal tem que ser
identificado através de uma marca auricular ofioiah prazo nao superior a 6 meses, de
acordo com o SNIRA (IFAP, 2012). O animal, geralteestravés da aposicdo a fogo, €
marcado com o simbolo da ganadaria na coxa, comnem de ordem do animal no
costado, com o algarismo do ano ganadero de nastir(iede Julho a 30 de Junho do ano
seguinte) na espadua e por fim a I&ré@narca da entidade registadora, Livro Genealbgico
portugués) na tabua do pescoco. Passados 2 a 3 dederra, as fémeas sédo separadas
dos machos para que ndo ocorram gestacOes indesefastas s6 sao escolhidas para
futuras maes apOs serem submetidas a uma avafacguarte do ganadero (Domecq y
Diez, 1986; Jiménegt al, 2007; Lucas, 2010).

A principal fonte de alimentacdo destes animais @fi@astos dos campos da
herdade onde habitam e por conseguinte 0 que @sexem. No entanto, o toiro € um
animal com grande massa muscular e a sua alimenéegatruturada e equilibrada com
racfes, consoante as épocas do ano e a idadesitifemecessidades nutritivas) e com
especial atencdo para as ultimas etapas, poigg&exim altissimo rendimento fisico nos
espetaculos taurinos (Domecq y Diez, 1986; Jiméne#., 2007; Lucas, 2010; Unién de

criadores de toros de lidia, 2013c).

1.2.5. Caracteristicas Produtivas

A exploracdo desta raca esta essencialmente diextao para a sua aptidao
psicolégica, a bravura, sendo esta a sua finaligmddutiva e razdo do seu nome. No
entanto, a sua boa conformacéo permite um elevaiidimento de carcaca e por iSso
torna-se numa importante componente para a prodig&arne, sendo esta portanto uma
fonte de interesse econdmico. Para além do mamsaécarne de enorme qualidade, visto

qgue o toiro sofre uma engorda progressiva e n@msita, esta Ultima caracteristica de
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exploracdes vocacionadas para a producao de cBeste modo, fémeas que sejam

refugadas por ndo demonstrar bravura suficientdemaoser cruzadas com racgas tipicas de
aptidao de carne e reforcar o patrimonio pecuamamal. No entanto, € de notar que a
producdo carnica desta raca € inferior as restantzs especializadas na producdo de
carne. Desde 0 peso com que nasce, ao peso gge atndesmame, estes animais
apresentam valores sempre inferiores aos das esgasializadas em producao de carne
(Jiménez, et al., 2007; Lucas, 2010).

1.2.6. Livro Genealdgico/Programa de Melhoramento

O Livro Genealdgico € um registo de ambito nacigoahtinente e ilhas) que teve
inicio em 1986, onde todos 0s animais puros s&ms epnfirmagdo da mesma, inscritos.
Deste modo, o Livro Genealdgico oferece de formaliitavel a identificagdo do animal.

A primeira identificacdo refere-se ao n° SIA (Seovide ldentificacdo Animal)
colocado ao nascimento, bem como a respetiva deélarao Sistema Nacional de
Identificacdo e Registo de Bovinos (SNIRB). Postenente, estas declaracdes sao
confrontadas com os lotes de cobricdo, validandon@o) desta maneira a raca. Apds a
validacdo, o desmame e a ferra (processo ja meadwomo capitulo 2.2.3.) o animal pode
ser inscrito no Livro de Nascimentos. Para cadananié ainda efetuado o respetivo
resenho e mais tarde emitido o certificado genéaogue acompanhara o animal para a
lide (Lucas, 2010).

As fémeas, s séo selecionadas para reprodutodasuap processo de controlo e
avaliacdo denominado por tenta. Este processoli¢ada pelo ganadeiro num impresso
préprio, onde da o seu parecer sobre o animal guamtipo morfolégico (satisfatério ou
insatisfatorio), capacidade fisica (positiva ou aie@), bravura e nobreza de investida
(superior, bom, regular ou mau). Este impressocégsério para a inscricdo do animal no
Livro de Adultos. No caso dos machos, estes ouapagsor uma prova de AcC0SSO e
derrube onde séo observadas as suas caractertgiasanque, temperamento, ritmo e
bravura, ou séo lidados (Lucas, 2010).

Embora jA& se tenham mencionado anteriormente agkagds do Livro
Genealogico, ndo foi referida a importancia que ésin para a implementacdo de um
programa de melhoramento. Embora estes prograntasej@m uma ciéncia exata, pois

ndo se consegue prever o valor genético de umidthdivou o que pode surgir de
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determinados acasalamentos, pode-se, com bas®nma das probabilidades, especular
sobre o que pode acontecer se for tomada determnat#tdde (Gama, 2002). Para tal, é
necessario ter informacao sobre a populacdo nasguglier desenvolver um programa de
melhoramento, para que se consiga fazer um estietjuado e posteriormente aplicar o
programa. Assim sendo, informagdes como a gen@attuganimal tém de ser tomadas em
conta. No entanto, s6 aquela informacgéo de quenselados deve ser contabilizada, isto €,
se por alguma razao nao existir informacéo sobmga@sdo animal e o animal possua um
bom patriménio genético, ndo se deve admitir qupais também o tivessem. E natural
gue para um programa mais eficaz a paternidades#\@nhecida, no entanto ndo é uma
condicdo necesséria para que o programa resulteo @ior que deve ser tomado em
conta, pois pode dificultar o desenvolvimento doogpama, € a interacao
genotipo/ambiente. Um animal esta sempre sujeit@emtipo que adquire dos seus
progenitores, bem como a influéncia do meio ontkeiaserido. No entanto, este ndo deve
ser considerado um fator limitativo para os bossiltados do programa de melhoramento
desde que seja contornado ao escolher animais emsgeondicdes do meio sejam comuns
e que os objetivos de melhoramento estejam devid@mdefinidos. Deste modo, um
programa de melhoramento pode ser aplicado nunaacaq elevado risco de extingéo, e
aqui a prioridade sera a conservaciiositu’ (controle da consanguinidade para manter a
variabilidade genética) eeX sitli (conservacdo de germoplasma) ou em racas em que 0
tamanho do efetivo o justifique (Gama, 2002; Lu@a4,0).

Em Portugal esta atualmente a decorrer o ProgramBesenvolvimento Rural
(PRODER), com uma medida especifica sobre a Caas@ove Melhoramento de
Recursos Genéticos - Componente Animal, que tese@sintes objetivos:

* Assegurar a continuidade da conservacao e do naetleoito dos recursos
geneéticos animais, racas autoctones, exoticas eacka bovina frisia,
permitindo a selecédo e disponibilizacdo aos crizgldios melhores animais
reprodutores;

* Promover o funcionamento regular dos Livros Gerngeds e Registos
Zootécnicos;

» Assegurar os trabalhos de caracterizacéo dasabcarsgidas;

 Promover a avaliacdo genética como objetivo finas grrogramas de

melhoramento.
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Desta forma, no ambito do PRODER todas as racamlofiente reconhecidas em
Portugal poderdo candidatar-se a implantacdo eie&eae um programa de conservagao
e/ou de melhoramento genético (Ministério da Adtica, Mar, Ambiente e Ordenamento
do Territério; DGV, 2012).

No caso da raca Brava de Lide, o Programa de Mmihemto tem de passar por
provas de avaliacdo morfologica e funcional. Preestas que s sdo exigidas para estes

bovinos e para 0s equinos, e que no caso da raga Be Lide, passam por:

- Uma prova individual, visando os seguintes cagste

a) O tipo ou “trapio” do animal — apreciacdo ena¢éb ao padrdo morfologico da
raca, seu encaste e sua aptidao para a lide;

b) A capacidade fisica, em relacdo a idade do dnrimagreciacéo relativamente ao
desenvolvimento corporal adequado a idade;

c) A bravura e nobreza da investida, denominadioegntes a especificidade da
raca — avaliacdo através da operacdo denominaddaT@nde o animal reagira

satisfatoriamente aos parametros ditos de acomatigie de estilo de investida.

- Os animais a testar sdo considerados com idamegreendidas entre dois e trés
anos, inscritos no Livro Genealdgico e provenierttesefetivos indemnes de doencas

infetocontagiosas;

A prova envolve a realizacdo das seguintes opesagi@liadas pelo Secretario
Técnico do Livro em impresso proprio, o qual sérviomo documento comprovativo
dessa execugéao:

a) Apreciacao do tipo, considerando-se satisfatduionsatisfatério (S ou 1) sob o
padrédo da raca ou encaste do animal;

b) Avaliacdo da capacidade fisica exibida antegrande a prova, considerando-se
positiva ou negativa (P ou N);

c) A bravura do animal, ou seja a sua capacidadewvdstir e a qualidade desta,
mede-se na tenta, simulacro da lide em praca, oral@mal reage a um estimulo fixo,
comprovando-se quantas vezes se arranca e emrggaado faz, crescendo ou fugindo ao
engano, para depois atender a estimulo mével,icardo-se se a investida € larga,
humilhada, continua e duradoura e, sobretudo, samotds. Ambos 0s parametros da
avaliacao seréao referidos com a classificagado campental de superior, bom, regular ou
mau (S, B, R ou M);
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d) O resultado do conjunto destas operacdes édmyasdio, relativamente ao animal
em teste, com aprovagao ou reprovagao do mesnamdasa sua integracdo no efetivo
reprodutor (A ou R) (Ministério da Agricultura, MaAmbiente e Ordenamento do
Territério; DGV, 2012).

Assim, como objetivos principais num programa ddhoramento podem ser
destacados dois aspetos, a melhora de caractezeafejam o comportamento durante a
lide e conservar a variabilidade genética da ragva@de Lide (Ministerio de Medio
Ambiente y Medio Rural y Marino, 2011). Esta tamhiéserido neste programa (ponto 7)

a caracterizagdo genética por analise demogréfica.

2.Caracterizacao Genética

A transmisséo de caracteres, de geracdo em geguféitgs a influéncia do meio, é
a base da genética, sendo que é com base nesteogu@® devido estudo e andlise, se
torna possivel escolher e selecionar os animaisoamte as necessidades do Homem.
Quando se esta perante um processo de selecdoirdaisarnpretende-se aumentar a
frequéncia dos genes favoraveis a expressdo doteamde interesse, escolhendo esse
animal para reprodutor, para que transmita a ddéoera o seu patriménio genético
(Gama, 2002).

A selecdo natural pode ser descrita como um proagassque o0 Homem nédo tem
gualquer influéncia e os animais que mais se ate@oameio onde estao inseridos s&o 0s
favorecidos. Na selecéo artificial, € o Homem qgeledona os individuos que serdo os
futuros reprodutores e que melhor servem o0s sdeasesses, pelo que nas geracdes
seguintes certos genotipos terdo um maior numemtedeendentes, levando a alteracbes
nas frequéncias génicas e genotipicas (Cafién, ZH2oner e Mackay, 1996; Gama,
2002). A utilizacdo incorreta da selecdo poderdquar a diminuicdo da variabilidade
genética de uma raca e problemas como a extincdm aumento de consanguinidade
poderédo verificar-se (Carolino e Gama, 2000). Atnglte e por acdo do Homem, as
ameacas sao evidentes a nivel dos recursos gentiemos. Nao sé na raca Brava, como
em todas as restantes ragas de bovinos. O acastdamdiscriminado de um reduzido
grupo de machos reprodutores e o cruzamento indisado entre racas, tem provocado

desintegracéo, diminuicdo dos efetivos das rag@st@mmes, bem como o aumento do grau
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de consanguinidade destas populagfes, ameacaridersidhde genética. Geralmente, a
escolha dos machos reprodutores na raca Brava die &ibaseada nos caracteres
relacionados com o comportamento. O facto de allesc®er baseada neste caracter,
implica que as ganadarias optem por um numero malude machos reprodutores,
podendo aumentar a consanguinidade (FAO, 2007;aS4aitina, 2001; Viard, 2010).
Autores como Garcia (2008) afirmam que a procuraeaitas caracteristicas nos toiros de
Lide, levam a que certos encastes sejam menosrpdmsupor ndo terem as caracteristicas
pretendidas, conduzindo a diminuicdo da diversidgel@ética e risco de extingdo. No
entanto, no "Relatério Nacional sobre a Situacd® Hecursos Genéticos Animais em
Portugal”, apresentado em 2004 (Gamhal, 2004), a raca Brava de Lide ndo esta em
risco de extingdo segundo o regulamento CE n°483/2Borém, segundo Cafién al.
(2008) a avaliacéo de risco desta raca deverizaeae por encastes.

Diversas razfes podem justificar a necessidademkecovar os Recursos Genéticos
Animais (RGAn) em qualquer parte do Mundo. A neicleste em conservar os RGAnN esti
intimamente relacionada com a importancia destes gara o Homem quer para o
equilibrio de toda a biodiversidade. Estas raz@eem ser classificadas segundo diversos
motivos ou questBes de ordem econOmica, socidlirayl etc., que conduzem as mais
diversas entidades a nivel Nacional ou Internatiamaomover a conservagédo dos RGAn
(Carolino e Espadinha, 2008; Sileaal, 2008).

E importante realcar que, para qualquer tipo detégfia de conservacdo se tenha
em consideracdo o impacto em dois tipos de vaidabié genética — inter-racial
(diversidade entre racas) e a intra-racial (didaxde dentro de cada raca) — seja esta para a
diversidade global de uma ou de diversas espédiestudo da variabilidade genética de
uma populacdo pode ser realizado através de maesadwleculares, da estimativa de
parametros genéticos, ou ainda através da analisdados genealdgicos (Carolino e
Espadinha, 2008; Silvat al, 2008). Os marcadores para estudos de diversignietica
sofreram uma grande evoluc¢do nos ultimos anos cdesenvolver da biotecnologia e tém

especial importancia no estudo genético das popesag®odem ser classificados como:

= Marcadores morfologicos — A classificacdo das depéé€ realizada,
considerando como distintas, as espécies que apaesecaracteres
morfolégicos diferenciados.

= Marcadores moleculares — Fragmentos de ADN, caizat®s por uma

localizacdo cromossdmica fixa e elevado polimorfismque permitem
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determinar os indicadores de variabilidade pretiosli E 0 meio mais
utilizado para estudos filogenéticos, analises dgakilidade genética,
estabelecimento de mapas gendmicos e também pdiagoostico de

certas doencas hereditarias. Os microssatéliteSTiRs Short Tandem

Repeatssdo pequenos fragmentos de ADN (sequéncias deu2téotidos

repetidas em série) distribuidos pelo genoma eateariPor serem
marcadores polimérficos (elevado nuamero de alelesylentificacéo facil e
econdmica, tornaram-se 0s mais utilizados em estdeocaracterizacao
genética de populagdes (FAO, 2007; Schiotterer4280vaet al, 2008).

Por sua vez, a andlise demografica trata-se de metadologia que descreve a
estrutura e dinamica de uma populacdo, e por caimdega sua variabilidade genética e
evolucdo. Esta ainda possui uma mais-valia, poe, cantrario dos marcadores
moleculares, avalia a populacdo desde o seu passesite que para isso existam dados
suficientes que o permitam (Carolino e Espadinf@@82Carolino e Gama, 2011).

2.1. Caracterizacao Genética por  Analise

Demografica

Com o0 agravamento que se tem vindo a assistir & ple determinadas racas ou
espécies ou de diversidade genética, estratégiascamservacdo tém-se tornado
indispensaveis para a sobrevivéncia ou recondiudestas. Deste modo, os estudos da
variabilidade genética, tém-se tornado também nlomsa fundamental, para que se possa
ter o conhecimento mais pormenorizado das racas e dom resultado do programa de
melhoramento aplicado.

A caracterizacdo genética por analise demografita prevista no Programa de
Conservacao e Melhoramento Genético Animal (PCM&Agm como objetivo o estudo
genético da populagdo em causa. Pretende-se guelaleprado um relatério com 0 apoio
de técnicos especializados em genética quantitatie populacdes, referente a racas que
tenham informacédo suficiente, para que se possatarte analisar nomeadamente
parametros produtivos, reprodutivos e genealogiddmistério da Agricultura, Mar,
Ambiente e Ordenamento do Territério; DGV, 2012).
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Deste modo, a caracterizacdo demografica € umadolegpa fundamental que
descreve a estrutura de uma populagéo, consideeandmo um grupo de individuos em
constante renovacéo, descrevendo por consegugtia gariabilidade genética e evolucao

ao longo das geracoes.

2.2. Parametros/Indicadores Demograficos

Tal como ja referido anteriormente, para o0 estudeatizacdo da caracterizagcao
genética por analise demografica sdo necessariesrdeados parametros demograficos,
gue apods a sua estimativa e analise, retribuenfioamiacdo necessaria para o estudo da
populacdo. Deste modo os parametros sao obtidadiaga base de dados da associacdo
(correspondente a populacdo em estudo) e juntammorte programas informaticos

direcionados para este tipo de estudo, séo estspnadmeadamente:

= Evolucéo dos registos no Livro Genealdgico

= Dimenséao dos efetivos

= Intervalo de geracdes (L)

= Grau de preenchimento das genealogias

= Numero de geracdes conhecida} (n

= Consanguinidade individual ijF

* Grau de parentesco;fa

= Acréscimo de consanguinidade por anbB/Gno)

= Acréscimo de consanguinidade por geragddderacéao)
= Tamanho efetivo da populagéo

= Contribui¢cdes genéticas de fundadore} égascendentesp
= Numero efetivo de fundadores)(f

= Nudmero efetivo de ascendenteg (f

Cada parametro é obtido, calculado e interpretadmadneira diferente e confere
também diferente informacéo para a analise da pogal
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2.3. Software Disponivel

Para este tipo de estudo sdo necessarias ferrangmtanalise onde se possam
inserir dados e valores informativos da populagacestudo, para que posteriormente seja
feita uma analise e se possam apresentar e irtearpeerespetivos resultados e conclusdes
do estudo. Esta ajuda passa assim por determisattesmrescom algoritmos direcionados
para a devida analise de parametros, como os jéiomaalos no capitulo anterior.

Deste modo, sdo varios os programas informaticesagoiam este tipo de estudo.

2.3.1. ENDOG (Gutierrez)

ENDOG € um programa de genética desenvolvido ptiefsez e Goyache (2004),
para computador que permite analisar variadasnr€gdes genéticas e demograficas. A
linguagem utilizada no desenvolver do programaVisualBasicTM e é executado sob
versdes do Windows a partir de 95.

Este programa permite analisar parametros comoganaa individual, média de
coeficientes de parentesco, tamanho efetivo dalagda, nimero efetivo de fundadores e
ascendentes, estatisticas e distancias genétitgmrtancia genética dos efetivos e

intervalos de geracao (Gutiérrez e Goyache, 2004).

2.3.2. PEDIG (Boichard)

Didier Boichard é outro autor que desenvolveu urfiwveme especifico para a
andlise de grandes populagbes. Este € constituido wnm conjunto de
aplicacdes/programas escritos em Fortran que pammalém dos célculos de parametros

geneéticos, caracterizar as informacoes de ped{Baehard, 2007).

ngen.f € o programa que calcula a média dos antepassamiusecidos, a
percentagem dos antepassados conhecidos por gerag@igimero equivalente completo
das geragOes encontradas, sendo que estas inf@sns@® obtidas com dados de entrada
COmoO 0 sexo e 0 ano de nascimento e apenas paraigrem que pelo menos seja

conhecido o pai ou a méae.
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intgen.fé o programa que calcula os intervalos de geraftawés do sexo e do ano

de nascimento.

intged.fé o programa que calcula os intervalos de gerag@dias, através do sexo

e do ano de nascimento.

Para o calculo dos coeficientes de consanguinidatieautor criou dois programas
diferentes, que se distinguem pelo método em gbassam.

meuw.fcalcula o coeficiente de consanguinidade a pddirfator Cholesky da

matriz de parentesco. Método rapido para pedigreesiao ultrapassam 15 geracoes.

vanrad.fcalcula também o coeficiente de consanguinidadentento com base no

método tabular. Embora este se torne mais lent@ gureerior, pode ser mais flexivel.

grain.f determina os ancestrais e a consanguinidade ealcestparcial por

simulacao.

prob_orig.f calcula a probabilidade da origem do gene para wpulpcdo
considerada como referéncia (grupo de individudiides de acordo com o sexo e
periodo de nascimento). Deste modo, é possiverrdgtar o nimero de fundadores,
combinando em conjunto estas probabilidades. Peraniida detetar os ascendentes com
maior contribuicdo marginal. E fornece um regiséo s&ida que pode ser usado como
registo de entrada rgyain.f.

segreg.f simula a segregacdo de alelos fundadores na mdmleestima as
frequéncias dos genes fundadores e combina eslq@éficias para estimar o niumero

efetivo de genomas remanescentes na populacatedenaa.

etr.f permite conhecer a evolucdo das contribuicbesagia original, desde que se
tenha conhecimento da origem dos fundadores. Gaaonéo seja conhecida, os valores
padrdo podem ser obtidos pelo sexo e ano de nagom&e mesmo assim, esta

informacé&o néo for conhecida, assume-se que € enolunm na origem da populacao.

par3.fe parente.fsdo programas que, embora o algoritmo de cadajadgerente,
ambos computam a matriz de parentesco completmndriudois grupos de individuos. No
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entantopart3.f ndo apresenta qualquer limitacdo e dai estar mwdado para grandes
aplicacgoes.

par2.f calcula a relacdo média entre um conjunto de iddos por um lado, e um

grupo de referéncia por outro.

par.f calcula o nivel médio de relacionamento numa grgapulacdo (Boichard,
2007).

2.3.3. Software para a Gestdo de Recursos Genéticos

Animais Programa — Fonte Boa

Foram desenvolvidas nos Uultimos anos aplicacbesrnidticas no entédo
Departamento de Genética e Melhoramento AnimahtigaEstacao Zootécnica Nacional
(Santarém — Portugal). Estas aplicacdes tém comoigell objetivo o auxilio no estudo
demografico de populagbes ou simplesmente como leomeptos a outros tipos de
software. O software, desenvolvido por Carolinoama (2002) para ser executado sem
problemas em sistemas operativos Windows, utilizomno base Clipper/MS-DOS com

recurso a ficheiros DBF. Estdo disponiveis as seégsli aplicacoes:

Renumera

Esta aplicacdo valida e codifica a identificacde dnimais incluidos num ficheiro
de pedigrees. Por vezes estes ficheiros contémndetElos erros que posteriormente,
caso ndo sejam detetados, comprometem os calcplmsseia vez a informacéo obtida. E
neste sentido que esta aplicacao vai atuar, nadan&sn que corrige ou identifica erros
cometidos na construcdo destes ficheiros, sendoogumais frequentes sédo, animais
repetidos, animais que aparecem como pais e maadiferantes registos, animais que
aparecem como progenitores sem estarem como indsjithcompatibilidades entre datas
de nascimento pai/filho ou méaef/filho.

Consang

Esta aplicacdo estima os coeficientes de consddgde dos individuos da
populacdo em estudo, através do método tabulan@métficaz em pedigrees complexos).

25



Este método ordena todos os individuos por dateaseimento de modo a que no processo
de célculo os filhos aparecam sempre depois das Pafjue pode originar problemas, se
por algum motivo ndo se tiver conhecimento de uata de nascimento. O que no entanto

pode ser contornado utilizando a aplicacio RENUMERA
Parent

Esta aplicacdo estima os coeficientes de parentasite todos os individuos da
populacdo em estudo. Para isso, utiliza o fich®ENUMERA para a introducdo dos
dados e o método tabular para o célculo dos cesfes de parentesco. Torna-se no

entanto numa aplicagédo mais exigente computaci@mérdevido ao seu algoritmo.
Genefund

Esta aplicacdo calcula o namero efetivo de fundedda populacdo em estudo.
Qualquer animal que tenha a data de nascimentomlestda sera excluido da populacéo
em estudo, bem como animais que nao tenham oscpafecidos. Apés a andlise da

aplicacao aparece no ecra a informacao detalhagapmldacéo:

* Populacdo em estudo

* Numero de fundadores conhecidos

* Numero de fundadores desconhecidos

* NuUmero de animais da populacdo em estudo

* Numero de animais eliminados da populagdo em estudo

« Numero efetivo de fundadores

E também possivel visualizar o valor da contribwice cada fundador para a

populacdo em estudo.
Geneasce

Esta aplicac&o calcula o nimero efetivo de asceesl@la populagdo em estudo. A
semelhanca da aplicacdo GENEFUND, também nestaaencom datas de nascimento e
pais desconhecidos sdo excluidos da populacdo.giE modo, também aparece a

seguinte informagé&o detalhada:

* Populacdo em estudo
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* Numero de ascendentes conhecidos

* Numero de ascendentes desconhecidos

* Numero de animais da populagcédo em estudo

* Numero de animais eliminados da populagdo em estudo

+ Numero efetivo de ascendentes

E é possivel visualizar o valor da contribuicdo giteal de cada ascendente para a

populacao.
Genealog

Esta aplicacdo calcula o grau de preenchimentgelasalogias (até aos bisavos) da
populacdo. Os resultados serdo apresentados enes/al@meéricos e em percentagem de

ascendentes conhecidos.
Geracao

Esta aplicagdo permite calcular o nimero de gescdnhecidas por individuo. Se
também se pretender, a partir de determinadas spebpintamente com o ano de
nascimento do individuo e niumero de geracdes cald®@ possivel construir um grafico
que revela a evolucdo ao longo dos anos do nunegecdes conhecidas (Carolino e
Gama, 2002).
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3.Materiais e Métodos

3.1. Dados Disponiveis

Neste estudo foi feita uma analise demograficaca Brava de Lide através de
todos os registos de animais disponiveis na Ass@giRortuguesa de Criadores de Toiros
de Lide (APCTL) recolhidos entre 1964 e 2012.

O numero total de registos foi de 157734 animais, guais 144292 sao animais
puros, provenientes de 432 ganadarias. Na totaidadtes animais, 75430 sdo fémeas e
68862 sdo machos.

Os dados encontram-se numa plataforma informaticAssociacdo Portuguesa de
Criadores de Toiros de Lide, que tem por base gramsa GENPRO. Esta aplicacéao
funciona “online” e foi desenvolvida de raiz pargestdo de Livros Genealdgicos e apoio
aos programas de conservacdo e melhoramento, pelondcessos quer pelos técnicos
quer pelos criadores. Os dados provenientes defitagio podem ser exportados em
diversos tipos de formato. Para este trabalhoadsgiforam inicialmente convertidos em
ficheiros ACCESS e, posteriormente, foram constsiificheiros DBASE para serem
submetidos a analise, quer pelo programa FONTE BfDAr pelo programa ENDOG. No
entanto, € necessario validar estes dados paraogueesultados sejam fidedignos.
Problemas de dados mal inseridos ou repetidosharigim resultados falsos. Deste modo,
com as aplicagdes ja mencionadas anteriormentétyltaR.3.) sdo feitas validacdes da
idade ao parto, sexo do animal, e data de nasainetat

Determinados parametros foram calculados paraedifies intervalos de tempo,
para melhor se descrever a evolucao da raca Bealald e, desta forma, avaliar-se a sua

situagdo no passado e em momentos mais recentes.

3.2. Metodologia de Analise

O numero de geracdes conhecidag @ estimado pela seguinte expressao:
ng+1 + ng +1

1) n; = > >
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Onde, B e ny representam o numero de geracdes conhecidas de gai mae,
respetivamente. Caso o pai ou a mae do individacdssconhecidosm® ny tomam o valor
“-1”. Nos primeiros calculos de geracfes conhecgidads sdo conhecidos os progenitores

dos individuos e deste mode0.

O coeficiente de consanguinidade individug) (Epresenta a probabilidade de dois
alelos no mesmimcusserem iguais por descendéncia. Sendo (i e j)iddigiduos, o grau
de parentesco (ré o dobro da probabilidade de um alelo retiradoaeaso de um
determinaddocusdo individuo i e um alelo retirado ao acaso dedeterminaddocusdo
individuo j, serem iguais por descendéncia. Amlsbsseparametros podem ser estimados
pelo método tabular,

1
(2) ay = 5(31.Pai dej + iMie dej)
(3) a;j = aj

(4) a;; = 1 +Fl

(5) F, = > A(pai de i.Mae de i)

O acréscimo anual da consanguinidasie/gno) pode ser estimado por regresséo do
coeficiente de consanguinidade individual) (R0 ano de nascimento e utilizando, por

exemplo, o programa SAS e o modelo linggr By + bjang + g;, onde:
Fij — Consanguinidade individual do individuo j nasamb ano i.

by — a intercecéo.
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b, — coeficiente de regressdo linear da consanguieidadividual no ano de
nascimento.

ej — erro associado com a observagao ij.

Associado ao acréscimo anual da consanguinidadeossiviel determinar o
acréscimo da consanguinidade por geragdié/geracdo). Basta para isso multiplicar
(AF/ano)*L, sendo que L representa o intervalo dag®s meédio e corresponde a idade
média dos pais quando nascem os filhos que oSWEbItsIir.

(6) L = Lpr + Lpy + LyrLyy

Onde:

Ler— Intervalo de geracdes de Pais de Touros
Lpv — Intervalo de geracdes de Pais de Vacas
Lvt — Intervalo de geracdes de Mées de Touros
Lvv — Intervalo de geracdes de Maes de Vacas.

O tamanho efetivo de uma populacaq)(Node ser definido como o numero de
individuos de uma populacdo com uma estrutura daal,i que daria origem a uma
determinada taxa de consanguinidade se a suauesatfosse ideal (auséncia de selecao,

igual nimero de machos e fémeas, acasalamentddradsaetc.), sendo calculado por:

(7) Ne = 2(AF /geragio)

O numero efetivo de fundadoreg),(fascendentesff contribuicbes genéticas de
fundadores (g e de ascendentesypodem ser determinados através de metodologias,

gue assentam segundo um raciocinio, em que umtatelagual probabilidade (50%) de

30



ter origem no pai ou na méae, tem de igual forma #88%robabilidade de receber um alelo
de cada um dos avos, 12,5% de probabilidade de oatlados bisavos e assim
sucessivamente. Portanto, € possivel para quatoal, tendo por base os fundadores
existentes na sua ascendéncia, calcular a pratedide origem dos seus genes, ou a

contribuicdo genética que um individuo (ou grupéndéviduos) recebeu de um fundador.

As contribui¢cdes dos animais fundadores para allpo@io sédo sempre calculadas
do individuo mais novo (ndo fundador) para o maibe, em que um individuo que nao
tenha descendentes contribui com 1 para a popul&gsieriormente é contabilizada a
contribuicdo que os pais deixaram a este indivi@p Por sua vez, a contribuicdo que
cada progenitor contribui para a populacdo ser acymulada até ao momento mais a

metade da contribuicdo do individuo ja process@idarificando:

Contribuicdo do Pai de i = contribuicdo acumuladaPRai de i (até ao momento) + %

contribui¢do do individuo i.

Por fim, e aplicando estes calculos a todos oviidigds, divide-se a contribuicdo
de cada fundador pelo namero total de individuospdpulacdo. O somatorio das
contribuicdes de todos os fundadores evidenciatrmaaio genético total da populagéo,
sendo por sua vez igual a 1. Da mesma maneiradsefendador contribuir de igual forma
para a populagéo, o numero efetivo de fundadoigsa¢ ao numero real de fundadores.

O numero efetivo de fundadoreg)(fpode assim ser interpretado como o namero
de fundadores que daria origem a diversidade genéta populacdo caso todos o0s

fundadores contribuissem de igual modo, obtidovésraa equacao 8.

(8) e —
) Yr o1 4

Onde:

Ok — contribuicdo proporcional de cada fundador kdseum fundador um animal

gue nado se conhece o pai nem a méae).
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Com o mesmo raciocinio utilizado para a contribmigdos fundadores (um
individuo tem igual probabilidade de receber umoatta mée ou do pai, tem 25% de
receber da avo ou do avo e 12,5% de receber dadhasabisavd), pode-se determinar um
indicador necessario para a determinacdo de op&@snetros — a contribuicdo marginal
de cada ascendente para a populagdo. Esta, paralaléalculo da contribuicdo de cada
individuo (do mais novo para o mais velho), taml#&mecessario o mesmo calculo, mas
do individuo mais velho para o mais novo, pois s8ima é possivel “separar” a
contribuicdo genética do individuo da contribuig@gméticas dos seus ascendentes, que ja
esteja contabilizada. Como nem todos os ascendsftefindadores e para além do mais
podem ainda ser aparentados entre si, para qudoanatdo ndo seja falaciosa, €
importante que se tenha em atencdo a contribuigdsa ando explicada por outros

ascendentes ja calculados.

O numero efetivo de ascendentgs éfdefinido como o nimero de ascendentes que
explicam a totalidade da variabilidade genéticapdaulacdo em estudo, se todos os

tivessem igual contribuicdo de acordo com equacao 9

n-1

1
(9) fa=g7—— sendopyx = q,(1 - Z aj)
Zk=1 Pk i=1

Onde:

px — contribuicdo ainda ndo explicada pelos seusdsoes ja calculados.

Ok — proporcado com que cada ascendente k contrilvai p@opulacdo em estudo,
sendo deduzida a contribuicAo de todos 0s seusntparecom contribuicdes ja
determinadas.

aj — parentesco entre k e cada um dos seus n-1 astend

O coeficiente de parentesco médio (AR) de cadaiithdld representa o parentesco
médio entre cada animal e todos os individuos galpgdo. Pode ser interpretado como o
dobro da probabilidade de dois alelos escolhidosaeaso, um de um determinado
individuo e outro da populacdo total, serem idéstipor descendéncia. O seu calculo

corresponde a média dos coeficientes de parentggcintegram a linha do individuo em
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causa, na matriz de parentesco da populacdo @oghCheet al, 2003). As vantagens da
utilizacdo deste parametro recaem no facto do ARnddéundador indicar a percentagem
que este fundador tem na origem da populacéo; efciemtes de AR podem também ser
usados como um indicador de consanguinidade; o @de ger usado como um indicador
para que a selecédo tenha por base animais represitom um valor de AR baixo; pode
ser usado para calcular o tamanho efetivo da pg@oléundadora, como o inverso da
soma dos quadrados dos coeficientes de AR atraxg@ardmais fundadores (Gutiérrez e
Goyache, 2004).

O indice de conservacéo genética (GCI) pode sempirgtado como a propor¢ao de
genes dos diferentes fundadores no pedigree doahniate parametro pode ser usado
para maximizar a retencdo da contribuicdo genétigaartir de diferentes fundadores
(valores maiores representam individuos com um@septacdo mais equilibrada de todos
os fundadores) (Piccadt al, 2012).
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4.Resultados e Discussao

O Livro Genealdgico, tal como ja mencionado no ttépi2.2.5., teve inicio no ano
de 1986. A partir desta data, todos os animaisspuomnecaram a ser registados. Tais

registos, podem ser observadosHigura 5 que apresenta o niamero de vitelos nascidos
por ano.
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Figura 5 - Numero de vitelos nascidos por ano

Ao observar &igura 5, embora a partir de 1992 o nimero de nascimentdsat
sofrido um aumento consideravel (apos alguns ae@sthbilidade), este tenha sido muito
instavel até a data, variando entre os 4000 e 6a88€imentos por ano. E possivel que s6 a
partir de 1989/1990 é que tenha sido organizadademente o registo de animais puros,

pois é a partir destes anos que se assiste a uilfbeguo nascimento entre fémeas e
machos por and-(gura 6).
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Figura 6 - NUmero de vitelos nascidos por ano e por se

Face ao numero de vitelos nascidos por ano é pbssinstatar que este equilib
ndo sO senanteve ao longo dos anos, como cada vez maisusgasay No nUmero ¢

fémeas e machos nascidos por éFiguras 7e 8).

= Fémeas
= Machos

Figura 7 - Nimero de fémeas e machos nascidos (198Mt2
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Figura 8 - Niumero de fémeas e machos nascidos nos ultimos 10®(200:-2012)

A Figura 9 permite perceber a evolugdo do niumero de explosag®del nacional

ao longo dos anos @esta forma constatar ¢, embora tenham surgido e desapare

algumas exploracdes no decorrer do tempo, nunczeha@riacdes acentuadas. No enta

tem-se vindo a assistir a uma diminuicdo de explorade 2007 até a de.
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Figura 9 - NUmero de explorac8es ativas por ano
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Desde que hé registos na raca Brava de Lide, teassistido a um aumento

progressivo do numero de machos utilizados commdepores Figura 10).
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Figura 10 - Namero de machos reprodutores presentgmr ano

Como é possivel observar, embora este aumentcenfa sido brusco, constata-se
gue ao comparar o ano de 1990 (169 touros) comnmas @de 2010/2011/2012300) este
aumento tenha sido aproximadamente mais 130 toenogpra no ano de 2012 se tenha
assistido a uma leve diminuicao destes.

Relativamente as fémeas e a semelhanca dos ttamdsm nestas se assiste a um
aumento progressivo de fémeas reprodutoras ao ldog@nosKigura 11). No entanto,
num ndmero muito mais elevado. Se em 1990 o nunefémeas era de 4369, em 2011
este era mais do dobro (9192 fémeas). O ano de &WE&enta um numero de fémeas

mais elevado, que pode ser resultado da faltauddizcdo dos animais abatidos a data da

realizacdo deste trabalho.
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Figura 11 - Namero de fémeas reprodutoras presentgmr ano

VerificAmos nos graficos anteriordsdura 10 e 11) que tanto o numero de machos
como fémeas aumentou progressivamente, justificashete modo um numero tdo
constante do numero de fémeas reprodutoras poramagchlongo dos anos, como é
possivel observar naigura 12, variando este numero entre 26 e 30 fémeas. Acarce

2012, que apresenta 35 fémeas por macho, mas é@merncionado este valor pode estar

alterado.
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A producdo de algumas racas autdctones estd adafim uma determinada regido
do pais. No caso da raca Brava, a distribuicdoeflesvos encontra-se essencialmente
entre o Alentejo e o Ribatejo, regido esta onderam origem. Embora hajam outras zonas
onde existem efetivos desta raca, estas tém mudmomrepresentacdo. Bigura 13
apresenta a distribuicdo geografica dos animaisidas estando associado as cores mais

escuras a maior percentagem de animais nascidaspoelho.

AAAAAAA

+10% - Preto

5a 10% - Cinzento escuro
3a5% - Cinzento médio
1a3% - Cinzento claro

Figura 13 - Distribui¢céo geografica dos animais nasdos entre 1990 e 2012



predomina nos concelhos de Benavente e Evora €1P182%, respetivamente), seguindo-

Ao analisar as-iguras 13 e 14 é notavel que o maior numero de animais nascidos

se os concelhos de Monforte (7,0%), Montemor-o-NGv0%) e Mouréo (5,8%).
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Figura 14 - Numero médio de animais nascidos por pboragédo*ano segundo o concelho (1990-2012)

Quando o mesmo estudo é efetuado para um periotiog® diferente, assistem-
se a determinadas variacfes.Fguras 15 e 16 demonstram o mesmo estudo mas para o
intervalo de anos entre 2010 e 2012. Embora o sl@larriacdo desta raca se mantenha
essencialmente entre o Ribatejo e 0 Alentejo, asregdiferencas observaveis é a descida
de animais nascidos no concelho de Benavente are@amento de concelhos que nestes
altimos trés anos passaram a ter uma maior expregsanimais nascidos, nomeadamente
Fronteira (4,15%), Cuba (3,97%), Redondo (2,269%)amtemor-o-Velho (2,22%). Este
altimo destaca-se também por se afastar das regpdesnais énfase na criacdo desta raca.
Ja Cuba destaca-se por ser o concelho que apreserdao um maior nimero de animais
nascidos por exploracdo. No entanto, um dos coosejbe continua a ter o maior numero

de animais nascidos é Evora (11,2%), seguindo-seav@ete, Monforte, Mourdo e
Montemor-o-Novo (8,6, 6,6, 6,3 e 5,0% respetivampefitigura 16).
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Figura 16 - Namero médio de animais nascidos por ploracao*ano segundo o concelho (2010-2012)

Quando comparados estes diferentes periodos, é/glosenstatar que surgiram
determinadas alteragBes nos concelhos, ndo s&ecapanto de concelhos que passaram
a ter maior nimero de nascimentos, como tambémanarien dos concelhos, que embora
possam ser expressivos no nascimento de animésgergressao tenha diminuido. Tal
facto pode ser justificado pela falta de apoioarfoeiros a raca Brava, que leva a que cada
vez mais 0s ganadeiros cruzem 0s seus animaisppaes dai obter algum rendimento, ou
inclusivamente diminuam o seu efetivo. Um agriquffae tenha por exemplo uma raca
muito ameacada recebe um apoio de 170€/ano porafémerodutora ou macho
reprodutor, o que o0 ajuda naturalmente na criagased efetivo. Se a raca tiver o estatuto
de rara, o valor j sobe para 200€/ano, ou sdyvakr depende do grau de ameaca a que
esta sujeita a raca (Instituto de FinanciamentoAdecultura e Pescas, I.P., 2012).
Relativamente a raca Brava de Lide, visto que r@ajlmlquer tipo de apoio, que o
rendimento/lucro obtido destes animais é bastatazido e que este lucro s6 chega ao
fim de aproximadamente 4 anos (altura em que umot@ucorrido), os ganadeiros
inevitavelmente reduzem os seus custos, diminubsdeeus efetivos, o que possivelmente

justifica as alteracfes observaveis nos concelhos.

42



Torna-se importante perceber a evolucdo da ragaéatrdos respetivos efetivos e
nascimentos de animais por ano e exploragéo. Deste®, as-iguras 17 e 18 permitem-

nos observar estes parametros.
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Figura 18 - Numero de exploracdes e animais nascileegundo a dimenséo da exploracéo (2010-2012)

Quando estamos perante o estudo global da Fagaré 17), é possivel constatar
que a maioria das exploragdes (justificado por 5&%gistou até 25 animais nascidos por
ano (17,3% das exploracdes entre 1 e 5 animai3%l2as exploracdes entre 5 e 10
animais; 9,7% das exploracdes entre 10 e 15 ani®&i% das exploracdes entre 15 e 20

animais e 5,8% das exploracdes entre 20 e 25 &)inmamioria esta que corresponde
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apenas a 14% dos nascimentos. Por sua vez, 40,3%adcimentos encontram-se em
efetivos que apresentam entre 25 e 75 nascimemosanm e representam 33% das
exploracdes. Por fim, os efetivos em que se asaisi@scimentos de 75 ou mais animais
por ano representam 14% das exploracdes e justifiéal% dos nascimentos.

Ao considerar apenas o0s Ultimos anos (2010-201Egdra 18) estes valores
tornam-se totalmente diferentes quando comparaoios ac periodo de 1990 a 2012. Os
efetivos que apresentam até 25 nascimentos porrgmesentam apenas 31% das
exploracdes e 7,1% dos nascimentos. No entantapnbdgrande subida no intervalo de 25
a 50 nascimentos, que representa 32% das expleracd4% dos nascimentos. A maior
percentagem de nascimentos (68,9%) encontra-seiadws 50 para cima, representando
38% das exploracoes.

E de notar que houve uma diminuicdo de nascimerassxploracées de menores
dimensbes e um ligeiro aumento em exploracdes meédim entanto, as grandes
exploragées com 150 nascimentos ou mais por arsai@es a ser mais representativas,
indicando estes valores que a raca Brava tem titlbraior expressao em exploracdes de
maiores dimensdes.

Relativamente aos nascimentos, estes dao-se edpwrtie entre 0s meses de
Dezembro e Mar¢co. Embora se verifique a existédeizacas a parir noutros meses do
ano, a maior percentagem de partos ocorre nestessmeomo € possivel observar na
Figura 19. Esta figura demonstra, para diferentes periodagspetiva percentagem de
partos por més. Verifica-se que os meses onde maiar percentagem de partos séao
Janeiro (com um méximo no periodo de 1995-1999 td4M% dos partos) e Dezembro
(com um maximo no periodo de 1990-1994 com 13,2% pdwtos) atingindo o minimo
sempre no més de Julho (com um minimo no perio&®@de-2004 com 2,6% dos partos).
E importante referir que o ano ganadeiro comecada Julho e termina a 30 de Junho.
Apo6s 0 més de Julho, a percentagem de partos coengghir, até atingir o seu maximo
em Janeiro, que posteriormente comeca novamergscardaté Julho, atingindo aqui o seu

minimo.
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Figura 19 - Distribuicdo mensal dos partos por peddo

Quando observamos estes dados sem estarem digigbpor periodo anual
(Figura 20) constatamos também que 0s meses onde se assisti®rapercentagem de
partos € indiscutivelmente o més de Janeiro (12s¥g)ido de Fevereiro e Marco (com

11,4 e 11,3% respetivamente).
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Figura 20 - Distribuicdo mensal dos partos (1990-2@)

E no ano de 1986 que se institui o Livro Genealddi raca Brava de Lide e desde
entdo se tem recolhido e registado toda a informagiealdgica. Tal facto € possivel
verificar no gréfico ddrigura 21 que nos apresenta o nimero de geracdes conhacidas

longo dos anos.
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Figura 21 - Evolucdo do numero médio de geracdesrdwcidas

Embora seja notavel o aumento de geracdes conseamidango dos anos, em 2007
houve uma pequena descida, justificada por se tarsonito animais dos quais nao se
conheciam as suas maes ou pais.

N&o sO é possivel observar pEigura 21 que o numero de geracdes conhecidas
aumentou ao longo dos anos, como também atravegydea 22 que a percentagem de
progenitores conhecidos teve um grande aumentatia g 1985/1986 (ano este que data
o inicio do Livro Genealégico). E de notar tambémme qo registo de informac&o
genealdgica materna desde 1990 sempre foi sugentdrora muito préxima) ao registo de
informac@o genealdgica paterna. Nao obstante, értamie que todo este trabalho de
controlo de genealogias continue a ser praticado.
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Figura 22 - Genealogias conhecidas por periodo
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Na raca Brava de Lide, os touros sao selecionaa@srpproducéo segundo aspetos
como a sua aparéncia fisica (corpuléncia, cérnetagpm, etc.) e segundo o seu
desempenho em tentas ou apds o touro ser lidadpr&ga e ter sido selecionado pelo
ganadero a voltar para a ganadaria para cobrilhpder agradado a sua prestacéo. Assim
sendo, e partindo do principio que um touro é lidadtre os 4 e 5 anos, é precisamente
apos esta idade e por conseguinte ter sido lidadamdgouro volta a ganadaria para cobrir.

A Figura 23 mostra-nos a distribuicdo da idade dos machosissgimento dos filhos.
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Figura 23 - Distribui¢céo da idade dos machos ao neisnento dos filhos (2010-2012)

Naturalmente, nem todos os touros que sao escellpd@ cobrir sdo lidados, da
mesma maneira que nem todos os touros lidadosssathelos para cobrir. Deste modo,
0s machos tém em média 8 anos de idade quandamasci#hos (8+2,8 anos). Também
€ possivel observar uma longevidade elevada, en6 @3 dos machos tém filhos com
mais de 13 anos de idade. Ainda que noutras ragasuoso a inseminagao artificial (I1A)
possa ser uma justificacao para esta longevidadega Brava de Lide tal ndo se verifica.

Relativamente as fémeas, na raca Brava de Lideséemssistido, por vezes, ao
cruzamento das fémeas com machos de ragas de oagieando filhos cruzados. Nas
Figuras 24 e 25 apresentam-se dados sobre a idade das maes aal@dithos puros e a
idade das mées ao parto de filhos puros e cruzadsgetivamente, podendo-se notar

algumas diferencas.
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Figura 24 - Distribuicdo da idade das fémeas ao pir (filhos puros)

Reprodutoras ativas entre 2010 e 2012

Para os filhos purog-igura 24) as fémeas apresentam uma idade média ao parto de
8,2 anos (8,2 £ 3,8), o que confirma que estashpaté idades avancadas, a semelhanca
de racas como a Barrosa (8,6 anos) e a Mirandésar{8s) (Carolinet al, 2011; Gama e

Carolino, 2000).

Ja para os filhos puros e cruzadbgra 25) as fémeas apresentam uma idade
média ao parto de 7,9 anos (7,9+3,7), confirmaadwém a sua longevidade, com valores

aproximados, por exemplo, aos da raca Cachenaiiéd (Carolin@t al, 2011).
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Reprodutoras ativas entre 2010 e 2012
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A Figura 26 revela a distribuicdo do nimero de fémeas segunddmero de
descendentes que tiveram ao longo da vida.
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Figura 26 - Distribuicdo do ndmero de fémeas repragtoras segundo o n° de descendentes

O numero de fémeas diminui & medida que aumentanem de descendentes por
fémea ao longo da vida. E de frisar, que a classeagresenta maior nimero de fémeas é a
que corresponde as fémeas que tiveram apenas honafil longo da vida. No entanto a
média é de 4,3 descendentes por fémea reprodut@at(3,1). E também necessario
constatar que estes dados incluem os filhos pucaszados.

Em relacdo aos machos, 17,2% dos touros com f{{B823 reprodutores) tém ao
longo da sua vida até 10 filhdSigura 27). Mas mais de metade dos reprodutores (74,3%
- 1430 reprodutores) tém no decorrer da sua vitta @4 e 200 filhos e por fim, 7% (131
reprodutores) tém 200 ou mais filhos. Por vezegamadeiro escolhe sempre o mesmo
touro para cobrir as vacas por gostar deste e @alsscendéncia, o que leva a que um

touro na raca Brava de Lide possa ter tantos ddenéss.

49



500 50000

C——IN° Touros @ 45097
®— N° Filhos
9 400 430 | 40000
9 ot 33073 4
g ® ® <
= 300 326 1@ - 30000 T
= 160 | [ 314 )
) 31025 ; S
(2] i X
o 200 13403 /H B 20000
3
[ @ )
oZ 100 = 126 |- 119 5737’” =3 -1:125 10000
409 o47:| | @ 3347
87 c@®
0 i@ : 0
= = 3 8 2 8 8 38 8
& < & ) g w0 =
— N — < [&] T
n o o —
- N 8

Numero de Descendentes por Macho Reprodutor

Figura 27 - Distribuicdo do nimero de machos reprogtores segundo o nimero de descendentes

A consanguinidade ao longo dos anos teve sempdéneia para aumentar como €

possivel observar riéigura 28, chegando a 6,6% no ano de 2012.
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Figura 28 - Evolugdo da consanguinidade e do nUmene geragfes conhecidas

Para que um individuo seja consanguineo, 0 acasatamentre 0s seus
progenitores teve que ser aparentado, no entaata, g8 saber que 0s progenitores sao
aparentados € necessario o conhecimento préviealssavos, querendo com isto dizer
que sdo necessérias ser conhecidas pelo menogetagdes. Ora, ao observar o grafico
anterior, s6 a partir do ano 1998 € que se conhélcas geracdes para 0 maior nimero de

animais. Tal pode indicar que até 1998 os valoeesahsanguinidade podem estar com
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défice de informacdo. O aumento da consanguinigade ainda ser justificado, ndo so
pelos acasalamentos cada vez mais aparentados,taorém pelo aumento da qualidade
e quantidade de informacdo genealOgica ao longoados, que leva a que os valores

obtidos sejam cada vez mais precisos e corretos.

Através da Figura 29 é possivel perceber a evolugdo dos nascimentos

consanguineos e ndo consanguineos ao longo das anos
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Figura 29 - Evolucao do nimero de animais nascid@®nsanguineos

E notavel o elevado nimero de vitelos nascidosatangneos, nomeadamente a
partir do ano de 2004, onde estes assumem maif%edbs nascimentos, chegando a
atingir 69% em 2012. Evidenciando os acasalamertos grau de parentesco entre 0s
reprodutores.

NaFigura 30 aparece novamente a evolucdo dos animais consaogyimas neste
caso em conjunto com outro parametro — parentesédiom(AR). Este parametro
representa o grau de parentesco médio entre cadelae todos os individuos da
populacdo. Pode ser interpretado como o dobroazapilidade de dois alelos escolhidos
ao acaso, um pertencente a um determinado indivédowtro da populagéo total, serem
idénticos por descendéncia. O seu calculo correlgpan média dos coeficientes de
parentesco que integram a linha do individuo ems@ama matriz de parentesco da
populacdo total (Goyachet al, 2003). E possivel, mais uma vez, notar nestardig
aumento de animais consanguineos ao longo dos la@mscomo a elevada percentagem

destes, atingindo em 2012 aproximadamente 69% galgg#o. Do mesmo modo,
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constata-se o aumento do valor de parentesco meétlie os animais ao longo dos anos,
embora este seja reduzido(,35%).
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Figura 30 - Evolucao do parentesco médio (AR) e geercentagem de animais consanguineos

Tendo como principio a importancia desta medida @agestdo da raca, foram
determinados os intervalos de geracao para ddisdosrde tempo diferentes (1980-2012 e
1990-2012) e para as 4 vias de selecéo (pais destquais de vacas, méaes de touros, maes
de vacas). Embora se tivessem obtido valores santekh Tabela 1), foi escolhido o
intervalo de tempo 1990-2012 de que resultou umrvato de geracdes de 7,87 anos,
aproximado ao obtido por Canéhal (2008), com um intervalo médio de geracdes de 7,5
anos.

Tabela 1 - Intervalo de geracdes (L) para as 4 viake selecao
1980-2012 1990-2012

Pai de Touro 7,79 7,74
Méae de Touro 7,94 7,90
Pai de Vaca 7,92 7,93
Méae de Vaca 7,85 7,90
Pais 7,97 7,98
Maes 8,03 8,05
L (anos) 7,88 7,87

Como é possivel observar, o intervalo de geragcbédmpara as mées e para 0s
pais sao bastante semelhantes. Contudo, o intetead@racdes obtido € superior a muitas
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outras racas autoctones: Barrosa — 6,4 anos, fdeate- 6,5 anos, Aubrac, Gasconne e
Salers — entre 3,0 e 4,5 anos e ainda em racashedags como Alistana, Asturiana de la
Montafia, Negra Ibérica, Bruna dels Prineus, Moruelanaica e Sayaguesa em que 0S
valores variam entre 3,7 e 5,5 anos (Carolino ecBW#012).

Associado ao intervalo de geracdes (L) e ao aenéseinual da consanguinidade
(AF/ano) que foi estimado para animas nascidos gasgeriodos diferentes:

1990-2012-> 0,215%

1995-2012> 0,220%

2000-2012> 0,208%

Foi possivel estimar os respetivos acréscimos deacmuinidade por geragéo
(AF/geracao) e tamanho efetivo da populacad (Ngura 31 e Tabela 2).
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Figura 31 - Evolugéo e estimativa do acréscimo anlda consanguinidade

Tabela 2 - Taxa de ConsanguinidadeAf) e Tamanho Efetivo da Populacdo (Ne)

. - . Periodo Considerado
Parametros Demograficos Estimackes
1990-2012 1995-2012 2000-2012

AF/ano 0,2150%  0,2200%  0,2078%
Intervalo de Geracdes (L) 7,87 7,87 7,87
AF/geracao 1,6923%  1,7315%  1,6352%
Tamanho Efetivo da Populacao 29,5 28,9 30,6
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O acréscimo da consanguinidade por gerag&égéracdo) obtido para a raca Brava
de Lide é elevado (1,6923, 1,7315 e 1,6352% pardifesentes periodos estudados). O
aumento de informac&o genealdgica, o acasalamai® &nimais aparentados e ainda a
escolha de um reduzido numero de machos para rdpred, leva a que este valor seja
elevado. No entanto, é inferior a algumas racatugoesas e espanholas, como a raca
Cachena com valores de acréscimo da consanguinpmtadgeracdo compreendidos entre
1,48 e 2,16% ou Morucha com 1,78%l/geracdo, Retioma 1,99%/geracdo e Sayaguesa
com 2,20%/geracao (Gutiérrezal, 2000).

Relativamente ao tamanho efetivo da populac&p ENFAO (1998) recomenda que
uma populacdo devera ter uxi/geracao inferior a 1% ou um, Nuperior a 50 para que
nao corra o risco de erosdo genética. Ora, obsdovas valores obtidos para a raca Brava
de Lide para os diferentes periodos\Fgeracdo € sempre superior a 1% cesémpre
inferior a 50, 0 que nos indica que estamos perami& raca que corre riscos de erosao
genética. Os valores obtidos para os diferenteegms sdo semelhantes ao referido em
Canonet al (2008), em que N30, num estudo que envolveu 1683 individuos de 79
ganadarias diferentes.

Através de aplicacdes estruturadas para o devaitw ébaseadas em metodologias
ja mencionadas anteriormente no capitulo 4.2.)anforcalculadas as contribuicdes
genéticas de fundadoresy) e ascendentes ppara a populacdo nascida em quatro
diferentes periodos de tempo (1995-1999, 2000-2Q085-2009 e 2010-2012). Estas
contribuicbes podem ser analisadas nas seguitelsasa] abela 3e 4) e naFigura 32.

E assim visivel que o numero efetivo de fundaddesa vindo a diminuir
gradualmente de 382,26 para 296,02, tal como o rideefundadores que justificam 50%
da variabilidade genética da populacdo em estuda, © assim possivel assumir uma
tendéncia em que cada vez € menor o numero de iamue justificam a variabilidade
genética da raca.

Quando observadas as contribuicdes genéticas @adestes para a populagéo,
tanto o numero efetivo de ascendentes, como o mideeascendentes que justificam 25%
e 50% da variabilidade genética da populacdo dadares as contribuices genéticas de
fundadores observadas, bem como o0s respetivosesatpre cada vez sao menores a
medida que a populacdo em estudo € mais recente.
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Tabela 3 - Contribuicao genética de Fundadores para populacdo em estudo

Fundadores
Ne 0 At o , N° Fundadores que N° Fundadores que
Populacdo em Estudo Fundadores PO l\Ll”aAgL;n:rﬁ gitu do l\ll:uﬁrjea;[(ljvc())rgse explicam +25% da explicam +50% da
Conhecidos pulag Variabilidade Genética Variabilidade Genética

01-01-1995 e 31-12-1999 7825 27465 382.26 44 175
01-01-2000 e 31-12-2004 8217 26592 324.06 42 171
01-01-2005 e 31-12-2009 8595 27807 298.21 40 158
01-01-2010 e 31-12-2012 8598 15063 296.02 37 153

Tabela 4 - Contribuicao genética de Ascendentes e populacdo em estudo

Ascendentes
N° 0 Avwio o , N° Ascendentes que  N° Ascendentes que
Populacdo em Estudo Ascendentes PO ':IJIaAan:r's IC—:jztu do '\'IA\SEfeent'C\(eOn?:S explicam +25% da explicam +50% da
Conhecidos pulag Variabilidade Genética Variabilidade Genética
01-01-1995 e 31-12-1999 14149 27976 349.60 39 160
01-01-2000 e 31-12-2004 15046 26984 284.03 37 148
01-01-2005 e 31-12-2009 18404 28185 264.48 34 139
01-01-2010 e 31-12-2012 17888 15066 255.38 33 130
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Figura 32 - Contribuicdo genética de Fundadores essendentes para a populacédo em estudo (2010-2012)

Por fim, e um pouco a contradizer o que foi denradst anteriormente, em que
€ nitida a perca de variabilidade genéticaigara 33 demonstra um aumento do indice
de conservacdo genética (GCI). O indice de conc&ovagenética representa a
proporcdo de genes dos diferentes fundadores ndighee” do animal e segundo
alguns autores pode ser utilizado como um paransteonativo face ao estudo da

consanguinidade quando a informagéo genealdgiseassa (Carolino e Dunca, 2012).
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O GCI pode ser um bom indicador do valor de corggiw de cada animal ao
longo das geracdes, pois como ja foi referido m@i@roporcdo de genes de fundadores
em cada animal e partindo do pressuposto que ugrgma de conservacao tem como
objetivo manter o maximo possivel de alelos existema populacdo fundadora, este
torna-se num indicador eficaz. Na populacao totehlor médio de GCI obtido foi de
5,70. Em ragcas como a Shorthorn criada no Brasdlar de GCI € 7,37 (Piccodit al,
2012).
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5.Consideracoes Finais

A raca Brava de Lide continua a ser a unica ragénboselecionada com base
num caracter comportamental — bravura. Embora gpsnaipal finalidade sejam os
espetaculos taurinos, ainda que tenha menor rentbnae carcaca, também contribui
para a producao de carne.

O solar desta raca encontra-se no Ribatejo e Aterdendo que se destacam 0s
distritos de Evora e Santarém. Existem efetivosAgases e nas Beiras.

Os parametros estudados neste trabalho sugeremrgga Brava de Lide possa
ser incluida num Programa de Conservacdo e MellmramGenético Animal,
mantendo a variabilidade genética e evitando queeseam determinadas linhas,
denominadas encastes. Deste modo, a raca Bravaleléein todas as condicbes para
que os ganadeiros, através da Associacdo Portugee€aiadores de Toiros de Lide,
possam desenvolver uma selecdo e conservagao, efazsquecendo a tentativa de
selecionar o mais eficazmente a bravura do animegmo sabendo as dificuldades que
ha em avaliar este tipo de caracter e as conseigeéque podera ter na resposta
esperada a selecéo.

Os resultados obtidos com base na caracterizac@@ticge por analise

demografica da raca Brava de Lide, evidenciam qistsg

« Raca explorada sobretudo nos concelhos de Bena®ame, Monforte,
Montemor-o-Novo, Mour&do, Chamusca, Fronteira, A, Cuba e
Vila Franca de Xira.

» Variabilidade da dimenséo das exploracdes entreetioos.

» Efetivo reprodutor atualmente constituido por apmadamente 10000
fémeas e 300 machos. Relacdo Macho/Fémea (1/38)ack@ ao longo
dos anos.

* Aumento da informacao genealdgica disponivel.

* Imprescindivel que se mantenha o controlo de todmf@amacéo
genealdgica de todos os animais.

» Paricdes ao longo de todo 0 ano, com maior incidére partos entre 0s

meses de Janeiro e Marco.

58



A distribuicdo do nimero de descendentes por maepmdutor esta
desequilibrada e por isso devera evitar-se que wsma reprodutor
tenha demasiados descendentes.

Os efetivos que apresentam até 25 nascimentos rmorepresentam
apenas 31% das exploragbes e 7,1% dos nascimdédo5 a 50
nascimentos, 32% das exploracdes e 24% dos nadosndh a maior
percentagem de nascimentos (68,9%) encontra-serta pas 50
nascimentos e representam 38% das exploracdes.

A consanguinidade média individual tem vindo a au@eanualmente
(+0,21%/ano — 6,6%> 2012).

Ao longo dos anos tem-se assistido a diminuicdoathaiais nascidos
nao consanguineos.

Intervalo entre geracdes elevad8)

A raca Brava de Lide, tendo em consideracdo a astiando tamanho
efetivo da populacédo (29), corre o risco de er@setica, apresentando
valores abaixo do recomendado pela FAO (1998)sqgere um j> 50
ou AF/geracéo inferior a 1% para que a populacdo n&a csco de
eroséo.

A gestdo da variabilidade genética da raca Bravhidke devera passar
pela diminuicdo dos acasalamentos entre reproduamarentados.

A raca Brava de Lide apresenta uma estrutura defiogrrazoavel —

algumas precaucdes para evitar a erosao genética.
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/.Anexos

7.1. Normas e Regulamentds

De acordo com o Regulamento do Livro Genealdgiatugaés dos Bovinos de

Raca Brava de Lide:

Artigo 1° - ... é delegado na Associacdo Portugues@ribdores de Toiros de
Lide a instituicdo, organizacdo e orientacdo dord.iGenealdgico Portugués dos

Bovinos da Raca Brava de Lide, nos termos destel&egnto.

Artigo 2° - O Livro Genealdgico Portugués dos Bosginla Raca Brava de Lide,
com ambito nacional, tem por fim assegurar a pudgaaca, concorrer para 0 seu
progresso, organizar e manter atualizados os osgidas ganadarias, e favorecer a

criacao e difusdo de bons reprodutores.
Artigo 3° - Para atingir a sua finalidade o Livrer@aldgico promove:

1. Alinscricdo dos animais, considerando para caddeles:
a) ldentificac&o individual
b) Ascendéncia e descendéncia
c) Elementos de ordem morfoldgica, funcional e outjes possam contribuir
para a sua apreciagao.
2. Ainscricdo de animais importados desde que congpnay sua origem genética.
3. A convergéncia de esforcos dos criadores interessad expansdo da raca e

valorizag&o dos seus efetivos.

A publicacdo de noticias, livros, folhetos e meigyrireferentes ndo sé a
evolucéo da raca como a divulgacdo do mérito dosaas e das exploracdes que mais

se tenham distinguido.

Artigo 7° - A marca do Livro sera identificada pdéwro G, a fogo, aposto na

tabua direita do pescoco de cada animal inscrito.

2 Baseado em (Associacdo Portuguesa de CriadofEsides de Lide, 2006).
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Artigo 8° - Os criadores de Bovinos da Raca Brayzd.ide que desejem aderir

ao Livro Genealdgico deverdo apresentar o ped@iveztdo do mesmo.

Artigo 9° - Nenhum podera ser inscrito no Livro @aldgico antes corretamente

identificado, segundo as prescricfes deste Regulame

Artigo 10° - Dentro das primeiras 24h de vida, osnais serdo identificados

pelo Criador provisoriamente, por brinco reconhegdla Dire¢c&o do Livro.

Artigo 11° - Na presenca do Secretario Técnicoquando da impossibilidade
deste, na de um seu Delegado, sera promovida #fickgéio definitiva que constara

das seguintes marcas a fogo:

1. Ndmero individual no costado direito e algarismpresentativo do ano de
nascimento no antebraco do mesmo lado.

2. Ferro do criador na anca ou coxa, preferentementadd direito

Artigo 12° - Qualquer remarcacao que se torne sadesso podera ser efetuada
na presencga do Secretario Técnico ou na do segadiele

Artigo 13° - O Livro Genealdgico consta essencialiaele:

1. Livro de Nascimentos
2. Livro de Adultos

Artigo 14° - O Livro de Nascimento é destinado esslamente:

1. Aos animais descendentes de reprodutores insadtas/ro de Adultos.

2. Aos animais importados com idade inferior a 24 mesm relacdo aos quais se
faca prova de estarem inscritos em Livros ou Regisbnsiderados similares
pela Dire¢cdo Geral da Pecuaria.

Artigo 15° - A inscricdo no Livro de Nascimentoséssolicitada pelos criadores
e efetuada pela Secretaria do Livro Genealdgiods ageiro cumprimento do disposto
no Art.° 11°, em fase das declaracdes de nascimgu® serdo consideradas como
pedidos de inscrigao.
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Artigo 16° - Os animais que apresentem taras oeitdef somaticos, que
constituam, por si sO, impedimento de inscricdoLhnoo de Adultos, ndo serdo
considerados para o Livro de Nascimentos.

Artigo 17° - No Livro de Adultos, a titulo definih ou inicial, sdo admitidos os
animais que, apoés identificacdo e exame, segundooemas deste Regulamento,

satisfagam as seguintes condigdes:

1. Idade minima de 24 meses.

2. ldentificarem-se com o padréo da raca.

3. Nao apresentarem defeitos somaticos e taras, ithpedida funcdo, ou cuja
transmissibilidade seja reconhecida ou de recear.

4. Pertencerem a efetivos sob vigilancia sanitariacialfi nomeadamente

tuberculose e brucelose, e onde nédo se evidencirasaloencas contagiosas.

Artigo 18° - A inscricdo a titulo definitivo sergpenas considerado para 0s
animais anteriormente inseridos em Livros ou Registconhecidos pela Dire¢do Geral
da Pecuéria.

Artigo 19° - A inscricdo a titulo considera-se figativa até 31 de Dezembro de
1988.

Artigo 20° - O exame dos animais sera efetuado Petwetario-Técnico, o qual
podera ser assessorado pelo Delegado Regionall@saja nomeado, ou por qualquer

representante dos criadores, sendo este credempaalDirecdo da Associacao.

Artigo 21° - O exame dos animais tera em consi@eragido sO o “Padréo da

Raca”, anexo a este Regulamento, mas também asddas expressas no Art.° 17°.

Artigo 22° - ApGs 0 exame, 0 Secretario Técnicoa fapor nos animais
aprovados a marca do Livro, enviando aos proprastaposteriormente, a nota do

resultado com os respetivos numeros de inscri¢ao.
Artigo 25° - Os criadores aderentes obrigam-se a:

1. Apresentar os animais nos locais, dias e horaxddds pelo Secretério do

Livro;
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A preencher corretamente os impressos fornecidosSseretario do Livro;

3. A identificar provisoriamente a descendéncia dosmais inscritos, em

conformidade com o disposto no Art.° 10° deste Regento e as instrucdes
emanadas do Secretéario do Livro;

Fornecer todos os elementos solicitados com exatgd&racidade, acatando as
determinagdes que visem o bom funcionamento d@Livr

Remeter ao Secretario do Livro:

a. Na devida altura, a comunicacdo da data do inicioneda época de
cobricdo, com indicacdo das fémeas e do toiro masem funcéo nesse
periodo;

b. Mensalmente, a declaracdo de cobricdo das fémeedfidadas, nas
condicOes da alinea anterior;

c. Mensalmente (nos primeiros 10 dias do més seguintgclaracdo de
nascimentos, trate-se de cria normal, anormal do-n#orto;

d. Remeter com regularidade as declaragcbes de baixaefdbvo,
particularizando as mortes, alienacdes para lideroducdo ou outros
fins, e devendo mencionar o nome do destinatarjproduto;

e. Nao utilizar sementais nao inscritos no Livro.
Artigo 26° - Os criadores aderentes ao Livro poaleeneficiar:

Dos acordos estabelecidos pelo Livro no sentideallarizacao e facilidade de
comercializacdo dos animais inscritos.

Dos subsidios a que se referem a alinea a) do18%.8lo Decreto-Lei n° 37/75
de 31 de Janeiro.

Artigo 27° - as infracbes ao preceituado neste Regento serdo punidas,

consoante a sua gravidade, com:

A

Adverténcia,
Adverténcia registada;
Suspensédo temporaria de todos os direitos comaiadsp

Irradiacao.
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